
BPGA软件分享（windows版）



Ø 软件介绍（https://iicb.res.in/bpga/index.html）
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       BPGA 是一种超快速的软件包，为微生物提供全面的泛基因组

分析。除了所有类型的常规泛基因组分析（如泛基因组图谱、泛/核

心系统发育树等）外，BPGA 还包含许多新颖的下游分析功能，如

特有基因家族分析、非典型 GC 含量分析、子集分析、基于管家基

因的 MLST 以及 KEGG 分布等。



Ø 软件介绍
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Ø 软件下载
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l 近三个月下载次数最

多的是windows-x86

版 本 ， 共 下 载 次 数

460次

l 交互式分析界面操作

方式，windows版本

依赖关系更简单，操

作更便捷



Ø 软件下载
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l 依赖软件：

① Usearch(32bit for free)

② Gnuplot(命令行驱动的交互

式绘图工具)



Ø 数据格式

内文示例页

5

l 可提供任意四种数据格式中的一

种，且每个样本的数据格式需一

致



Ø 软件分析(基础分析)
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ü step1：运行主程序，可以选择3
一次完成基础分析，也可以分步
骤分析



Ø 软件分析（基础分析）
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ü step2：选择输入文件的格式，并
输入数据



Ø 软件分析（基础分析）
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ü step3：PAN基因分析



Ø 软件分析（基础分析）
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Ø 软件分析（高级分析）

内文示例页

10

ü 高级分析1：根据基因组的数目选择组合数
来进行 Core-pan 模型预测，少于 20 个基
因组选择 30，20 - 50 个基因组选择 20。

→



Ø 软件分析（高级分析）
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ü 进化树分析

→



Ø 软件分析（高级分析）
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ü 功能分析（内置KEGG/COG数据库）



Ø 软件分析（结果目录）
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① Results文件夹中是分析的结果图片

② Sequences中是core，unique等基因的序

列文件

③ Supporting_files是分析过程文件



Ø 软件分析（结果目录）

内文示例页

14

→ corepan基因箱型图，类似meta的corepan图



Ø 软件分析（结果目录）
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→ core基因进化树图



Ø 软件分析（结果目录）
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→ 各个样本中基因数目统计图



Ø 软件分析（结果目录）
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→ 各类基因在KEGG数据库level1中的功能分布情
况



Ø 软件分析（结果目录）
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→ 各类基因在KEGG数据库level2中的功能分布情
况



Ø 软件分析（结果目录）
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→ 各类基因在COG数据库level1中的功能分布情况



Ø 软件分析（结果目录）
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→ 各类基因在COG数据库level2中的功能分布情况



Ø 软件分析（结果目录）
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Ø 软件分析（结果目录）
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Ø 总结
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优势：1.软件有两种安装方式，满足不同人群使用需求
           2.交互式界面，操作简单便捷，易上手
           3.运行速度非常快，耗时短
           4.高级分析可以直接进行功能注释，无需额外下载数据库

缺点：1.目前更新至2017年，内置数据库版本较旧
           


